1. 需要的数据：  脂质定量结果， 临床表型信息 （疾病状态，年龄，性别，体质，临床检测指标等

2. 脂质分类：
根据脂质头基团和与不同脂肪链的连接来区分不同的脂类和亚脂类
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S0022227520305800
https://www.lipidmaps.org/
https://lipidbank.jp/

3. 针对正常样本，分析最具有个体差异的脂质
Tsne分析
欧氏距离
样本间（不同个体间）， 样本内（同一个人不同时期取样）
4. 找和临床指标相关的脂质
基于脂质谱相似性的加权基因相关网络分析（WGCNA）将脂质分成几个模块
每个模块的脂质计算和不同临床指标的皮尔逊相关系数
找出大于阈值(0.8)相关性的脂质,富集分析
5. 具体某一指标和脂质的关系
混合线性回归/最小二乘法线性回归
回归系数分布
富集分析


